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31208047.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CIYFQVTHRTTGDVMVLKMNQRRANRPNM~LREVQLLNKLSHPNILRFMGVCVQEG~~~~QLHALTEYIEDGSLEQLI 
24648121.f  MSLNQHSGPGPPSEICGLSVDQVDSSAASPFIWPSTAGMCTTATTVTTSTNGDATAEAPVKHQPLHNGGWIGNGLPPAPVTRTISSDRLVTGSSCRALRTAVSALYSVDDFVK~EKIGSGFFSEVYKVTHRTTGQVMVLKMNQLRANRPNM~LREVQLLNKLSHANILSFMGVCVQEG~~~~QLHALTEYINGGSLEQLL 
31981902.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDRSKRNSIAGFPPR~VERLEEFEGGGGGDGNTVQVGRVSSSSYRAIISAFSRLTSLDDFTR~EKIGSGFFSEVFKVRHRASGQVMALKMNTLSSNRANL~LKEMQLMNRLSHPNILRFMGVCVHQG~~~~QLHALTEYINSGNLEQLL 
19173754.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDRSKRNSIAGFPPR~VERLEEFEGGGGGDGNTVQVGRVSSSSYRAIISAFSRLTSLDDFTR~EKIGSGFFSEVFKVRHRASGQVMALKMNTLSSNRANL~LKEMQLMNRLSHPNILRFMGVCVHQG~~~~QLHALTEYINSGNLEQLL 
TESK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDRSKRNSIAGFPPR~VERLEEFEGGGGGEGNVSQVGRVWPSSYRALISAFSRLTRLDDFTC~EKIGSGFFSEVFKVRHRASGQVMALKMNTLSSNRANM~LKEVQLMNRLSHPNILR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YINSGNLEQLL 
31543857.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAG~ERPPLRGPGPG~~EAPGEGP~~~GGAGG~~GPGRGRPSSYRALRSAVSSLARVDDFDCAEKIGAGFFSEVYKVRHRQSGQVMVLKMNKLPSNRSNT~LREVQLMNRLRHPNILRFMGVCVHQG~~~~QLHALTEYMNGGTLEQLL 
13928784.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAG~ERPPLRGPGPG~~ETPVEGP~~~GGAGG~~GPGRGRPSSYRALRSAVSSLARVDDFDCAEKIGAGFFSEVYKVRHRQSGQVMVLKMNKLPSNRSNT~LREVQLMNRLRHPNILRFMGVCVHQG~~~~QLHALTEYMNGGTLEQLL 
TESK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAG~ERPPLRGPGPGPGEVPGEGPPGPGGTGG~~GPGRGRPSSYRVLRSAVSSLARVDDFHCAEKIGAGFFSEVYKVRHRQSGQVMVLKMNKLPSNRGNT~LREVQLMNRLRHPNILRFMGVCVHQG~~~~QLHALTEYMNGGTLEQLL 
34862016.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAARALVPLDRNVNPDVGQAP~~~~SNGANCPLPENTGRRAKINLPCCKLICSAILSQQKAISPATWGLQFGARSTVLGDGETGDNLGRTVWGFGRQTKRR~RPQALQISDSCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSEYVG 
SgK493.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRRRRAAVAAGFCASFLLGSVLNVLFAPGSEPPRPGQSPEPSPAPGPGRRGGRGELARQIRARYEEVQRYSRGGPGPGAGRPERRRLMDLAPGGPG~LPRPR~PPWARPLSDGAPGWPPAPGPGSPGPG~~~~PRLGCAALRNVSGAQYMG 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIAR~~~~~~~~~~~~~~~~TIVLQESIGKGRFGEVWRGKWR~~GEEVAVKIFSSREERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYL 
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31208047.i  ANKAQYLPALWKIRIALGIARGMQYVHDVGIFHRDLTSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IEADPDIMPRTDTFGLDYIAFADVCPNDTPPAFLRLAFYCCTYDPKSRPTFTECVKKCTLLSDVCEDSYNHLQQQQQAHYRMNLAN 
24648121.f  ANKEVVLSATQKIRLALGIARGMSYVHDAGIFHRDLTSKNVLIRNLANDQYEAVVGDFGLAAKIPVK~~~SRKSRLETVGSPYWVSPECLKGQWYDQTSDVFSFGIIQCEIIARIEADPDMMPRTASFGLDYLAFVELCPMDTPPVFLRLAFYCCLYDAKSRPTFHDATKKLTLLLEKYEHESSAGASPLSSLELINCSP 
31981902.m  D~SDLYLPWTVRVKLAYDIAVGLSYLHFKGIFHRDLTSKNCLIKR~DENGYSAVVADFGLAEKIPDASIGREK~~LAVVGSPFWMAPEVLRDEPYNEKADVFSYGIILCEIIARIQADPDYLPRTENFGLDYDAFQNMVG~DCPSDFLQLTFNCCNMDPKLRPSFEEIGKTLKEIMSRLPEEELERDRKLQPTAKGPLEK 
19173754.m  D~SNLYLPWTVRVKLAYDIAVGLSYLHFKGIFHRDLTSKNCLIKR~DENGYSAVVADFGLAEKIPDASIGSEK~~LAVVGSPFWMAPEVLRDEPYNEKADVFSYGIILCEIIARIQADPDYLPRTENFGLDYDAFQHMVG~DCPSDFLQLTFNCCNMDPKLRPSFEEIGKTLEEIMSRLQEEELERDRKLQPTAKGLLEK 
TESK2.h     D~SNLHLPWTVRVKLAYDIAVGLSYLHFKGIFHRDLTSKNCLIKR~DENGYSAVVADFGLAEKIPDVSMGSEK~~LAVVGSPFWMAPEVLRDEPYNEKADVFSYGIILCEIIARIQADPDYLPRTENFGLDYDAFQHMVG~DCPPDFLQLTFNCCNMDPKLRPSFVEIGKTLEEILSRLQEEEQERDRKLQPTARGLLEK 
31543857.m  S~SPEPLSWPVRLHLALDIAQGLRYLHAKGVFHRDLTSKNCLVRR~EDRGFTAVVGDFGLAEKIPVYREGTRKEPLAVVGSPYWMAPEVLRGELYDEKADVFAFGIVLCELIARVPADPDYLPRTEDFGLDVPAFRTLVGNDCPLPFLLLAIHCCSMEPSTRAPFTEITQHLEQILEQQPEATPLAK~~~PPLTKAPLTY 
13928784.m  S~SPEPLSWPVRLHLALDIAQGLRYLHAKGVFHRDLTSKNCLVRR~EDGGFTAVVGDFGLAEKIPVYREGARKEPLAVVGSPYWMAPEVLRGELYDEKADVFAFGIVLCELIARVPADPDYLPRTEDFGLDVPAFRTLVGNDCPLPFLLLAIHCCSMEPSARAPFTEITQHLEQILEQLPEPTPLAK~~~MPLAKAPLTY 
TESK1.h     S~SPEPLSWPVRLHLALDIARGLRYLHSKGVFHRDLTSKNCLVRR~EDRGFTAVVGDFGLAEKIPVYREGARKEPLAVVGSPYWMAPEVLRGELYDEKADVFAFGIVLCELIARVPADPDYLPRTEDFGLDVPAFRTLVGDDCPLPFLLLAIHCCNLEPSTRAPFTEITQHLEWILEQLPEP~~~~~~~~APLTRTALTH 
34862016.m  S~~~GYTKAVYRVRLPGGAAVALKAVDFSGHDLGSCVREFGARRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CYRLAAHKLLKEMVLLERLRH~~~~PNVLQLYGYCYQDSEDIPDTLTTITELGAPVEMIQLLQTSWEDRFRICLSLGRLLH 
SgK493.h    S~~~GYTKAVYRVRLPGGAAVALKAVDFSGHDLGSCVREFGVRRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CYRLAAHKLLKEMVLLERLRH~~~~PNVLQLYGYCYQDSEDIPDTLTTITELGAPVEMIQLLQTSWEDRFRICLSLGRLLH 
1ias_TGFBR  N~~RYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKPAIAHRDLKS~~~KNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPN~~~~~~~~~~~~~~~HRVGTKRY 
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31208047.i  GSAISNGVGVN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLNGSTSSSSEPVPAVSENVSAGSS~~~~~~~TTTTPSSSGEYSQNPLHHRRSLSENVIVFPPHTTPSDKARYHMYQRGNSVVRPAEP~~~~~~~~~~~~AIPESPTYSNQTLRKVAETMLLKDSQYKPRAKTEPGGGTKANPFSALSQLKGVKKILGP 
24648121.f  GGSDSENVTLTPRASVPTVATICTAPAGTLTPRHLQEVDEDGFRFPSKKSASAALPGTPNGSAGSSGFDDHILKSRVRRATQKLEAEILLHRRSLSENIIHFPMHTSPSDKARCHQMQRQRSSTHSPTPPRQLSSVQLPATSIPDPPPLP~KPVPAVLTLRKVGDPQYKPTSEKDHNG~SKPNPFEALAQLRGVKKILDA 
31981902.m  VPGGKRLSSLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKIPHKSPRPRRTIWLSRSQSDIFSHKPPRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSVLDPYYQPRDGATHTPKVNPFSARQDLKGGKVKFFD 
19173754.m  VPGGKRLSSLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKIPHKSPRPRRTIWLSRSQSDIFSRKPPRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNVLDPYYQPRDGATHTPKVNPFSARQDLKGGKVKFFD 
TESK2.h     APGVKRLSSLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DKIPHKSPCPRRTIWLSRSQSDIFSRKPPRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSVLDPYYRPRDGAARTPKVNPFSARQDLMGGKIKFFD 
31543857.m  NQGSVPRGGPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATLPRPDPR~~~~~~LSRSRSDLFLPPSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPPSWGDNLTRVNPFSLREDLRGGKIKLLD 
13928784.m  NQGSVPRGGPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATLPRSDPR~~~~~~LSRSRSDLFLPPSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPPSWGDNLTRVNPFSLREDLRGGKIKLLD 
TESK1.h     NQGSVARGGPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATLPRPDPR~~~~~~LSRSRSDLFLPPSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPPNWGDNLTRVNPFSLREDLRGGKIKLLD 
34862016.m  YLAHSPLGSVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLDFRPRQFVLVDGELKVTDLDDARVEETPCTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GADCVLEFPARNFSLPCSAQGWCEGMNEKRNL 
SgK493.h    HLAHSPLGSVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLDFRPRQFVLVDGELKVTDLDDARVEETPCAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STDCILEFPARNFTLPCSAQGWCEGMNEKRNL 
1ias_TGFBR  MAPEVLDDSIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGG 
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31208047.i  KPAVTTYSSGDLFSSCFEISAPYFRAWNSVQNQIVRNAREGRSCAGGMANSGGSSSGSGHGEGQPKSLPNSPTSPRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYGEEDEDQSAGGALAN~~~~~~~~EYRKVSLGNVRKYRASFTELSSHPLYK~~~~~~~~~~~SGQIEN~~~~~~~~~~~~~~~~ 
24648121.f  NPKTYAAGVGDLFSSCFEMLAPFFKELAAMQSKAG~~~AQGGGTSTEETSTGNKASAATPSE~~PKSLPVSPHMTRKYSAIELRLPQRISNAAPPAVTSAPPPSIALPTDEDDCDDCNSEGEDPDGGGNCADAESSSDDSAVRPSTVPTARKYRAN~~SLYAHPLFRGSNGTSMKSTSTGEFESPTLLKASASTITLTAS 
31981902.m  LPSKSVISLVLDLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APGPGS~TTLADCQEPLAM~~~SSRRWRSLPGSPEFLHQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19173754.m  LPSKSVISLVFDLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APGPGT~VSLADCQEPLAP~~~SSRRWRSLPGSPEFLHQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TESK2.h     LPSKSVISLVFDLD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~APGPGT~MPLADWQEPLAP~~~PIRRWRSLPGSPEFLHQE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31543857.m  TPCKPATPLPLVPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLTSTQLPLVTTPDILVQPETPVRRCRSLPSSPELPRRM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13928784.m  TPCKPATPLPLVPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPLTSTQLPLVASPESLVQPETPVRRCRSLPSSPELPRRM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TESK1.h     TPSKP~~VLPLVPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPFPSTQLPLVTTPETLVQPGTPARRCRSLPSSPELPRRM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34862016.m  YNAYRFFFTYLLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSAPPSLRPLLDTIVNATG~~~~~~~~~ELAWGAD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SgK493.h    YNAYRFFFTYLLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HSAPPSLRPLLDSIVNATG~~~~~~~~~ELAWGVD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  IHEDYQLPYYDLVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDPSVEEMRKVVCEQKLRP~~~~~~~~~~~~N~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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31208047.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVASAGGATNAAKTSSTATGTSSAASPNSVNLSTVKKMSNGSVK~~~~~~~~~~~~~~~PIMPSIVSEDPVDEELE~~LNEEE~~~~~~~~~~~PKAGVKSLKVLNGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSQLGHLCIYAGAATLTGAGGPGTASSGTPADGLTGLMSNQTLNDS 
24648121.f  VGATNSCEDLTESARKSKEQASSGATAAVQALPTPMSGCSTRLVETPVSVSSCTDLELDELKNTCDLNELKNSCEQLPLKTNLTRRDSIESGFFSCFNEESDAAITNNSFGRQLNGIGSLGFGCGGGGNSSNCCYEKLKTQLMLDACVSADSEINDKLASLCRCCYYATSTSNAAVTAAAAAAQQQQQSHLLN~DTSSTS 
31981902.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACPFMG~~~~~~~~~~~~~~~CEESLSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPPPRLSSLKYGVREIPPFRTSALSAASGHEAM~~~~~~~~~~~~ 
19173754.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACPFVG~~~~~~~~~~~~~~~CEESLSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPPPRLSSLKYRVREIPPFRTSALSATSAHEAM~~~~~~~~~~~~ 
TESK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ACPFVG~~~~~~~~~~~~~~~REESLSD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GPPPRLSSLKYRVKEIPPFRASALPAAQAHEAM~~~~~~~~~~~~ 
31543857.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETALPGPGPSPMGP~TEERMDCEGSSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEPPGLAPQLPLAVATDNFISTCSSASQPWSPR~~~~~~~~~~~~ 
13928784.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETALPGPGPSPVGPSTEERMDCEGSSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEPPGPAPQLPLAVATDNFISTCSSASQPWSAR~~~~~~~~~~~~ 
TESK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETALPGPGPPAVGPSAEEKMECEGSSPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEPPGPAPQLPLAVATDNFISTCSSASQPWSPR~~~~~~~~~~~~ 
34862016.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETLAQLEMVLHLFRSGQYLQNSTSSR~AEYQRIP~~~~~~~~~~~ 
SgK493.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETLAQLEKVLHLYRSGQYLQNSTASSSTEYQCIP~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANG~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      12                  
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
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31981902.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCSNPQEE~~~~~~~~~NGFGPRLKGTSLCTGAASEEMEVEE~ERPRRAS~~~~~~~~~~~~~~VYFSISGISLQTQAK~~~~~~~~~~~~~~~~QDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19173754.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCSNPQEE~~~~~~~~~NGFVPRPKGTSPCSGAASEEMEVEE~ERPRRAP~~~~~~~~~~~~~~VHFSISGISLQTQGE~~~~~~~~~~~~~~~~QDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TESK2.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DCSILQEE~~~~~~~~~NGFGSRPQGTSPCPAGASEEMEVEE~RPAGSTP~~~~~~~~~~~~~~ATFSTSGIGLQTQGK~~~~~~~~~~~~~~~~QDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31543857.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGPPLNNNPPAVVVNSPQGWAREPWNRAQHSLPRAAALEQTEPSPPPSAPREPEEGLPCPGCCLGPFSFGFLSMCPRPTPAVAR~~~~~YRNLNCEAGSLLCHRGHHAKPPTPSLQLPGARS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13928784.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGPSLNNNPPAVVVNSPQGWAREPWNRAQHSLPRAAALERTEPSPPPSAPREQEEGLPCPGCCLSPFSFGFLSMCPRPTPAVAR~~~~~YRNLNCEAGSLLCHRGHHAKPPTPSLQLPGARS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
TESK1.h     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGPVLNNNPPAVVVNSPQGWAGEPWNRAQHSLPRAAALERTEPSPPPSAPREPDEGLPCPGCCLGPFSFGFLSMCPRPTPAVAR~~~~~YRNLNCEAGSLLCHRGHHAKPPTPSLQLPGARS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34862016.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSTITQEDYRCWPSYHHGGCLLSVFNLAEAVDVCESHVQCRAFVVTNQTT~~~~~~~~~~~~~~~~WTGRKLVFFKTGWN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVVPDASKTTFVKAPG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
SgK493.h    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DSTIPQEDYRCWPSYHHGSCLLSVFNLAEAVDVCESHAQCRAFVVTNQTT~~~~~~~~~~~~~~~~WTGRQLVFFKTGWS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QVVPDPNKTTYVKASG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFBR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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